
16S rRNA菌叢解析





解析方法： 16S rRNA遺伝子 V4-V4可変領域の300 bp PEシークエンス
サンプル受入れ要件： DNA （5 ng/uL、20 uL以上）

＊超純水または10 mM Tris (pH8.5)で調製をお願いします。
＊＊1st PCR後の精製済みのサンプルも受け入れます。

納品： FASTQファイル （データ解析も必要な場合はご相談ください）

納期： 全てのサンプル受領後1週間程度

実施頻度： 原則192検体分のオーダーが入った段階（急ぎの場合は応相談）

解析費用： 大学研究費 1検体3,500円
外部研究費 1検体4,000円

オプション：サンプルDNAの希釈 5,000円/96 well plate単位

受託概要



受託の流れ

受託解析を希望する旨を遺伝子組換え実験室へ連絡＊

依頼者と16S rRNA菌叢解析予約表のスプレッドシートを共有
https://docs.google.com/spreadsheets/d/1xs8nB9apPliauNkL
YKekBIuWRSl5Eecjrhrr4dl119I/edit?usp=sharing

予約表で合計192検体を越えたら、遺伝子組換え実験室に連絡

遺伝子組換え実験室から依頼者に最終的な解析可能数を連絡

依頼者がオーダーシートを遺伝子組換え実験室に送付

サンプルを提出

解析

＊受託解析に係る覚書を締結

https://docs.google.com/spreadsheets/d/1xs8nB9apPliauNkLYKekBIuWRSl5Eecjrhrr4dl119I/edit?usp=sharing
https://docs.google.com/spreadsheets/d/1xs8nB9apPliauNkLYKekBIuWRSl5Eecjrhrr4dl119I/edit?usp=sharing


請求書の送付

Webにて支払い申請書を作成

総括表を印刷し、請求書と共
に研究支援課へ支払いの依頼

解析終了の連絡と
データの納品
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